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W pracy zaproponowano obliczenia biostatystyczne przydatne do oceny wyników badań 
polimorfizmu DNA wówczas, gdy fenotyp pozwanego o ojcostwo mężczyzny jest 
rekonstruowany na podstawie wyników badań rodzinnych. W sprawie alimentacyjnej, 
w której pozwany mężczyzna już nie żył, jego fenotyp ustalono w oparciu o badania żony 
i trójki dzieci z tego małżeństwa. Następnie przeprowadzono analizę statystyczną 
hipotezy, że ten sam mężczyzna jest ojcem dziecka powódki oraz dzieci urodzonych 
w związku małżeńskim. Wyniki oznaczeń 13 układów DNA (4 VNTR i 9 STR) były 
wystarczające do potwierdzenia tej hipotezy oraz wykazania, że prawdopodobieństwo 
jego ojcostwa w odniesieniu do dziecka powódki wynosi > 99.9999%. 

The paper presents a biostatistical analysis useful for evaluating the results of DNA 
polymorphism examinations when the defendanfs phenotype is reconstructed on the 
basis of the results of family tests. In the alimony case, in which the defendant was 
already dead, his phenotype was determined basing on the tests of his wife and their 3 
children. Then a hypothesis stating that the same man was the father of the plaintiffs 
child and the legitimate children was statistically analysed. The findings of the 
determinations of 13 DNA systems (4 VNTR and 9 STR) were sufficient to confirm this 
hypothesis and show that his paternity probability regarding the plaintiffs child was 
>99.9999%. 

Słowa kluczowe: obliczenia biostatyczne, dochodzenie ojcostwa, 
STR, VNTR. 
Key words: biostatistical analysis, paternity test, STR, VNTR. 
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WSTĘP 

Zastosowan ie pol imorf izmu DNA w badaniach genetycznych przy ustalaniu 
pokrewieństwa (dochodzenie o jcostwa, testy imigracyjne) stworzyło bardzo 
w y s o k ą „szansę wyk luczenia" oraz możl iwość wypowiadan ia się w kategor iach 
uprawdopodobn ia jących ojcostwo, macierzyństwo, pokrewieństwo (4, 7, 9, 11). 
W sprawach „o ustalanie o jcostwa" ekspertyza DNA odgrywa szczegó lną rolę 
z uwagi na fakt, że jest to najbardziej obiektywny dowód, pozwalający sądom na 
uznanie b io logicznego o jcostwa pozwanego lub wykluczenie. 

War tość ekspertyzy DNA zależy od ilości oznaczonych lokus oraz przydatno
ści poszczególnych markerów do badań genetycznych (2, 3, 8). Przy usta lonym 
zakres ie badań uzyskuje się w różnych sprawach różny stopień pewnośc i 
wn ioskowan ia o o jcostwie pozwanego. Specyf ikę polsk iego us tawodawstwa 
rodzinnego, która praktycznie uniemożl iwia „p luorum concub ina tum" sprawia, że 
kon iecznym jest wykazan ie bardzo wysok iego poz iomu pewnośc i o jcostwo. 
Powszechn ie uznanym kryter ium ocenia jącym war tość przeprowadzonych badań 
genetycznych są obl iczenia prawdopodobieństwa ojcostwa ( 1 , 2, 5, 14, 15). 
Zgodnie z ustaleniami Komisj i Hemogenetyk i Sądowej PTMSiK z 1998 roku do 
potwierdzenia o jcostwa w oparciu o badania DNA wymaga się obecnie 
wykazan ia prawdopodob ieństwa ojcostwa > 99,999%. 

Gdy znane są fenotypy matki , dziecka i pozwanego, obl iczenie prawdopodo
bieństwa o jcostwa nie nastręcza większych problemów. Natomiast w sytuacj i , 
gdy nie możemy ustalić fenotypu matki (osoba nie żyje lub nie znane jes t mie jsce 
jej pobytu) lub gdy z podobnych przyczyn nieznany jest fenotyp pozwanego -
usta lamy je w oparc iu o badania krewnych, a wykonanie anal izy statystycznej 
kompl iku je się. Szczególn ie trudna sytuacja powstaje wówczas , gdy zrekonst ru
owany fenotyp pozwanego zawiera szereg al ternatywnych możl iwości . 

Ce lem pracy była ocena probabi l istyczna wyn ików badań w sprawie a l imenta
cyjnej w sytuacj i , gdy fenotyp pozwanego ustalony został w oparc iu o badania 
jego dzieci urodzonych w związku małżeńsk im oraz ich matki . 

MATERIAŁ I METODY 

Zgodnie ze zleceniem Sądu Rejonowego w R. w sprawie alimentacyjnej 1233/99 
Zakład Medycyny Sądowej AM w Lublinie wykonał badania genetyczne materiału 
(krwi), pobranego od : 1/ rodziny pozwanego tj. córki (D1), dwóch synów (D2.D3) oraz 
żony (Ż) matki dzieci D 1 , D2 i D3, 21 powódki (P) i jej dziecka (D4). 

Z próbek krwi wy izo lowano DNA techn iką organ iczną a następnie wykonano 
badania pol imorf izmu 4 uk ładów RFLP(VNTR) : D4S139, D5S110, D 7 S 2 1 , 
D11S12 oraz 9 u k ładów STR: 

FGA, T P O X , D8S1179 , V W A , Penta E , D 1 8 S 5 1 , D 2 1 S 1 1 , T H 0 1 ,D3S1358. 
Układy RFLP oznaczano me todą hybrydyzacji f ragmentów restrykcyjnych 

(uzyskanych po t rawieniu enzymem Hinf I) z komercy jnymi sondami molekular
nymi oraz z użyc iem chemi luminescency jne j techniki detekcj i (9, 10). Fenotypo-
wan ie wykonano w oparciu o pomiar wielkości f ragmentów restrykcyjnych 
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a g rupowan ie alleli zgodnie z zakresem wielkości (±2 .4% pz) przyjętym 
w laborator ium genetycznym Zak ładu Medycyny Sądowej AM w Lublinie. 
Częstośc i alleli ustalane zostały zgodnie z me todą „f loating bin" w oparciu 
o znane fenotypy nie spokrewnionych osób, oznaczane w Zakładz ie w latach 
1 9 9 3 - 1 9 9 9 (10). 

Układy STR oznaczano techn iką PCR z użyciem zes tawów PowerPlex 2.1 
Fluorescent STR f i rmy Promega. Produkty mul t ip leksowej ampl i f ikacj i rozdziela
no na żelach denaturu jących PAA, detekcję f ragmentów wykonano przy użyciu 
skanera laserowego FMBIO I I f i rmy Hitaschi. Fenotypy odczytywano porównując 
f ragmenty z d rab iną alleli oraz w oparciu o pomiar wie lkośc i w obecnośc i 
wewnęt rznego markera CXR 4 0 - 6 0 0 . Częstości alleli 9 uk ładów STR pochodzi ły 
z bazy danych Zak ładu Medycyny Sądowej AM w Lublinie, k tó rą ustalono 
w oparciu o badania 370 nie spokrewnionych osób. 

Obl iczenia prawdopodob ieństwa o jcostwa wykonano w oparc iu o wzór Bay-
es 'a przy za łożeniu „a'pr ior i"=0.5 wg . w łasnego programu („Father II" - A.Kra jka, 
P. Kozioł) 

Za łożenia i sposób przeprowadzenia analizy statystycznej a l ternatywnych 
hipotez odnośn ie ojcostwa pozwanego w stosunku do czwórk i badanych dzieci 
przedstawiono w tej pracy. W dostępnym piśmiennictwie nie znalez iono 
przyk ładów statystycznej analizy badań genetycznych w tego typu sprawach. 

WYNIKI I DYSKUSJA 

Wynik i fenotypowania 4 uk ładów V N T R oraz 9 uk ładów STR żony pozwane
go, trójki dzieci z małżeństwa oraz powódki wraz z dz ieck iem przedstawiono 
w tabel i I. 

W oparc iu o segregację alleli między ż o n ą pozwanego a t ró jką jej dzieci 
w obrębie 8 z 13 przebadanych uk ładów (D4S139, D5S110, D 7 S 2 1 , Penta E, 
D 1 8 S 5 1 , D 2 1 S 1 1 , TH01 i D3S1358) ustalono taki zestaw alleli których obecność 
u mężczyzny pozwalałaby na uznanie go za biologicznego ojca dzieci D 1 , D2, 
D3. Natomiast w przypadku uk ładów T P O X , D8S1179 oraz V W A możl iwe były 
dwa a l ternatywne fenotypy pozwanego, „pasu jące" zarówno do dzieci ma łżeń
skich jak i do dz iecka powódki . W związku z tym należało założyć, że pozwany 
posiadał fenotyp homozygotyczny w układzie T P O X ( 8 - 8 ) i D8S1179 ( 1 1 - 1 1 ) 
albo heterozygotyczy T P O X ( 8 - ? ) i D8S1179 (11 -? ) co generu je różne wartośc i 
p rawdopodob ieńs twa o jcostwa. W tabeli I zaznaczono więc dwie, skrajne jego 
wartości . W obl iczeniach wartośc i PI pominięto układy D12S11 i FGA. 
W układzie D12S11 nie ma bowiem wspó lnego allelu między dz ieck iem powódk i 
i dziećmi z małżeństwa, a w układzie FGA istnieje możliwość wystąpienia 
u pozwanego dwóch fenotypów (23-25 lub 22-25) , przy czym przyjęcie że pozwany 
miał fenotyp 2 2 - 2 5 prowadzi do wykluczenia ojcostwa lub świadczy o pojawieniu się 
mutacji. W oparciu o tak zrekonstruowany fenotyp pozwanego dla 11 układów DNA 
obliczono dwie skrajne wartości PI. Wynosiły odpowiednio 5.7x10 6 oraz 2.2x10 7 

i w obu przypadkach odpowiadały bardzo wysokiemu prawdopodobieństwu ojcostwa 
pozwanego (>99.9999%)w stosunku do dziecka (D4) powódki. 
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Inna możl iwość oceny wyn ików badań genetycznych może polegać na 
statystycznej anal izie a l ternatywnych hipotez odnośnie o jcostwa mężczyzny (lub 
mężczyzn) w s tosunku do każdego z czworga dzieci . W y m a g a to jednak 
ustalenia czego jes teśmy pewni , a co jest wątpl iwe. Ponadto hipotezy m u s z ą być 
tak skons t ruowane by się wza jemn ie wykluczały oraz by najbardziej p rawdopo
dobna z nich mog ła stanowić rozwiązanie anal izowanego prob lemu. W naszym 
przykładzie za pewne przyjęl iśmy, że m a t k ą trójki dzieci małżeńsk ich D 1 , D2, D3 
jest żona pozwanego Ż, oraz że m a t k ą dziecka D4 jest powódka P. Nie istniały 
bowiem uzasadnione wątp l iwości , zobowiązujące nas do stworzenia hipotez 
weryf iku jących również macierzyństwo. 15 przyjętych przez nas hipotez zawiera 
tabela I I . Hipoteza 1 (H i ) zak łada na przykład, że mężczyzna 01 jest o j cem 
dz iecka D 1 , D2, D3 i D4 natomiast 14 dalszych hipotez przyjmuje, że więcej jak 
jeden mężczyzna może być o jcem tych dzieci a w skrajnej 15 hipotezie 
zak ładamy, że każde dz iecko pochodzi od innego ojca. Każda z postawionych 
hipotez wery f ikowana jest przy tym w stosunku do wszystk ich pozostałych. 

Tabe la I I . Hipotezy odnośn ie o jcostwa 3 dzieci małżeńsk ich i dz iecka powódki . 
Tab le I I . Paternity hypotheses in the cases of 3 legit imate chi ldren and the 

pla int i f fs chi ld. 

Prawdopodob ieńs two hipotezy pierwszej (PIHTIN/ ] ) , że pozwany jest o j cem 
czworga dzieci przy warunku że o t rzymano wynik i badań ( V ) - w naszym 
przypadku op isanych w tabel i I , zgodnie ze wzorem Bayes'a przyjmuje postać: 

Hipotezy Opis hipotez 
Hypotheses Descript ion 

H i 0 1 - > D 1 , 0 1 - * D2, 0 1 - * D3, 0 1 - > D4 
H 2 0 1 - * D 1 , 0 1 - > D2, 0 1 - * D3, 0 2 ^ D4 
H 3 0 1 ^ D 1 , 0 1 -> D2, 0 2 - > D3, 0 1 -> D4 
H 4 0 1 ^ D 1 , 0 2 - * D2, 0 1 - > D3, 0 1 ^ D4 
H 5 0 2 - * D 1 , 0 1 - > D2, 0 1 - > D3, 0 1 - * D4 
H 6 

H 7 

H 8 

H 9 

H10 
H u 
H12 

H13 
H14 
H „ 

0 1 - ^ D 1 , 0 1 - * D2, 0 2 - * D3, 0 2 ^ D4 H 6 

H 7 

H 8 

H 9 

H10 
H u 
H12 

H13 
H14 
H „ 

0 1 - > D 1 , 0 2 - > D2, 0 1 - * D3, 0 2 ^ D4 

H 6 

H 7 

H 8 

H 9 

H10 
H u 
H12 

H13 
H14 
H „ 

0 1 - * D 1 , 0 2 - > D2, 0 2 - * D3, 0 1 ^> D4 

H 6 

H 7 

H 8 

H 9 

H10 
H u 
H12 

H13 
H14 
H „ 

0 1 - ^ D 1 , 0 2 - > D2, 0 3 - > D3, 0 3 - > D4 

H 6 

H 7 

H 8 

H 9 

H10 
H u 
H12 

H13 
H14 
H „ 

0 1 - * D 1 , 0 1 ^ D2, 0 3 - * D3, 0 1 - * D4 

H 6 

H 7 

H 8 

H 9 

H10 
H u 
H12 

H13 
H14 
H „ 

0 1 ^ D 1 , 0 2 - > D2, 0 2 - > D3, 0 3 ^ D4 

H 6 

H 7 

H 8 

H 9 

H10 
H u 
H12 

H13 
H14 
H „ 

0 1 ^ D 1 , 0 2 - * D2, 0 3 - > D3, 0 1 - > D4 

H 6 

H 7 

H 8 

H 9 

H10 
H u 
H12 

H13 
H14 
H „ 

0 1 - > D 1 , 0 2 - > D2, 0 1 - > D3, 0 3 - > D4 

H 6 

H 7 

H 8 

H 9 

H10 
H u 
H12 

H13 
H14 
H „ 0 1 - > D 1 , 0 1 - » D2, 0 2 - ^ D3, 0 3 - * D4 

H 6 

H 7 

H 8 

H 9 

H10 
H u 
H12 

H13 
H14 
H „ 

0 1 > D i , 0 2 > D2, 0 3 > D3, 0 4 > D4 
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a P[Hj] oznacza prawdopodob ieńs two zaistnienia hipotezy Hi, 1<i<15, (jest to tak 
zwane prawdopodob ieńs two a'priori), natomiast P[V|H|] oznacza p rawdopodo
bieństwo ot rzymania wyn ików V przy założeniu s łuszności hipotezy Hj, 1< i<15. 

Zazwyczaj przyjmuje się, że prawdopodob ieństwa a'priori są j ednakowe. 
Jednak przy rozważaniu 15 hipotez i obl iczaniu PIH^N/] możemy założyć, że albo 
wszystk ie 15 hipotez jes t j ednakowo prawdopodobnych albo że hipoteza HT i jej 
zaprzeczenie są j ednakowo prawdopodobne (a w obrębie tego zaprzeczenia 
j ednakowo prawdopodobnych jest 14 sk ładowych hipotez). Dalsze obl iczenia 
możemy za tem wykonać w dwóch wers jach A i B. 

W wersj i (A) przyjmujemy, że hipoteza Hi i każda ze sk ładowych zaprzecze
nia tej h ipotezy(H 2 . . . .Hi f i ) jest jednakowo prawdopodobna, wtedy: 

W tabeli III przedstawiamy wyniki obl iczeń prawdopodob ieńs twa dla wszyst
kich postawionych hipotez z uwzględnieniem wersj i A i B prawdopodob ieńs twa 
a'priori. 

Pozosta je do wyjaśnienia w jak i sposób obl iczamy war tość P[V|Hj]. Prawdo
podobieństwa te obl icza się w zależności od przyjętej hipotezy i wyn ików badań 
uzyskanych dla po jedynczego lokus oraz częstości alleli odz iedz iczonych od 
ojca. Dla przykładu rozważyć można jak obl iczyć te p rawdopodob ieńs twa dla 
uk ładu D3S1358 przy założeniu hipotezy Sytuację tę graf icznie przedstawia 
rycina 1. 
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Tabe la III. P rawdopodob ieńs twa hipotez odnośnie o jcostwa dzieci małżeńsk ich 
i dz iecka powódk i . 

Tab le III. Probabi l i t ies of paternity hypotheses in the cases of legi t imate chi ldren 
and the p la int i f fs chi ld. 

Hipotezy 
Hypotheses 

Prawdopodobieństwo hipotez H i . . . H 1 5 w s tosunku do 
pozostałych hipotez rozpatrywanych łącznie 

Probabil i ty of H 1 . . . H 1 5 hypotheses in relat ion to other 
hypotheses cons idered together Hipotezy 

Hypotheses 
Wers ja (A) 
Version(A) 

W e r s j a (B) 
Vers ion(B) 

H i 0 .9999793689595 0 .9999985263260 
H 2 

0.0000002267343 0 .0000031742712 

H 2 
0.0000203981194 0 .0002854979642 

H 4 
0.0000000000691 0 .0000000009670 

H 5 
0.0000000000373 0 .0000000005225 

H 6 
0.0000000044536 0 .0000000623510 

H 7 
0.0000000000042 0 .0000000000582 

H 8 
0.0000000000000 0 .0000000000002 

H 9 
0.0000000000000 0 .0000000000000 

H 1 0 0.0000000000002 0 .0000000000023 
H u 0 .0000000000000 0 .0000000000000 
H i 2 0.0000000000000 0 .0000000000002 

H13 0.0000000000000 0 .0000000000000 

H14 0.0000000016224 0 .0000000227140 

His 0 .0000000000000 0 .0000000000000 

Ryc. 1. Schemat dziedziczenia alleli układu D3S1358 w anal izowanej sprawie 
przy założeniu hipotezy Hi (Symbole i fenotypy jak w tabel i I). 

F ig. 1. A d iagram of allele inher i tance of the D3S1358 system in the analysed 
case when the Hi hyphotesis is assumed. (Symbo ls and phenotypes as i 
table I). 

a za le tą tej wersj i jest fakt że ot rzymane prawdopodob ieństwa s u m u j ą się do 1 
i spełniony jes t III postulat Bayes'a, ponadto takie podejście do obl iczeń za leca 
H u m m e l (6). 

W wersj i (B) zak ładamy, że przy rozważaniu hipotezy możemy przyjąć, że 
jest ona równie p rawdopodobna jak wszystk ie hipotezy przec iwne razem tzn. 
p rawdopodob ieńs two Hj wynosi 1/2 a prawdopodob ieństwo wszystk ich hipotez 
przec iwstawnych H 2 u H 3 u . . . u H 1 5 wynosi również 1/2, wtedy: 



274 P. Kozioł, A. Krajka Nr 3 

Podobnie ob l iczamy pozostałe prawdopodob ieństwa P[V|H|], 2<i<15 w ukła
dzie D3S1358 i wstawi l iśmy je do wzoru na LR(H j , D 3 s i358 ) - Po wykonan iu 
analogicznych obl iczeń z pozostałymi uk ładami DNA uzyskal iśmy (przez 
przemnożen ie poszczególnych wartośc i LR), os ta teczną war tość L R ( H 1 ) . 
Identyczne obl iczenia wykona l iśmy dla każdej z hipotez przedstawionych w tabeli 
II a o t rzymane wynik i , które określały ich prawdopodob ieństwo przedstawi l iśmy 
w tabel i III z uwzg lędn ien iem wersj i (A) i (B) prawdopodob ieństwa a'pr ior i . 

Istnieje szereg donies ień o ce lowości badań genetycznych DNA krewnych nie 
ży jącego rodzica w sprawach sądowych „o ustalania o jcostwa" (3, 12, 13). 
W oparc iu o anal izę proporcj i wspólnych f ragmentów w zakres ie pol imorf izmu 
RFLP (oznaczanego przy użyciu sond w ie lo - lokusowych) można wykazywać 
pokrewieństwo dz iecka powódk i z cz łonkami rodziny pozwanego lub jego brak, 
przy czym założenia matematyczne tych obl iczeń są bardzo dyskusyjne (3, 7, 9) 
Natomiast wynik i badań pojedynczych lokus (VNTR i S T R ) dos tarcza ją 
precyzyjnych informacj i o tych al lelach dz iecka które są wspó lne z badaną 
rodz iną oraz o ich częstośc iach w populacj i , co może być pods tawą do bardziej 
precyzyjnej oceny prawdopodob ieństwa o jcostwa ( 1 , 2 , 1 1 , 13). 

Rekonst rukc ja fenotypu pozwanego w oparc iu o badania jego rodziny s twarza 
jednak nadal szereg prob lemów. Po pierwsze brak jes t c iągłości dowodowe j , że 
allele o t rzymane przez dz iecko od biologicznego ojca obecne są w fenotypie 
pozwanego, gdyż t a k ą c iągłość zapewnia jedynie bezpośrednie pobranie 
mater ia łu b io logicznego od pozwanego. Jeżeli pozwany nie żyje i znane jes t 
mie jsce jego pochówku , istnieje możl iwość uzupełnienia przerwanej c iągłości 
dowodowe j przez pobrania w t rakcie ekshumac j i f r agmen tów tkanek ale 
zdeg radowane tkanki nie zawsze nada ją się do badań pol imorf izmu DNA. Po 
drugie w tego typu eksper tyzach powsta je pytanie ilu krewnych należy zbadać 
oraz ile uk ładów należy oznaczyć, aby uzyskać wiarygodny wynik pozwala jący na 
wyk luczenie lub potwierdzenie o jcostwa pozwanego. S tosunkowo prosta wyda je 
się sytuacja jeżel i ży ją rodzice pozwanego a wynik i badań genetycznych 
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pobranego od nich mater ia łu w y k a ż ą obecność wspólnych alleli u nich i dz iecka. 
Potwierdzenie o jcostwa pozwanego wydaje się wówczas uzasadn ione gdy 
pokrewieństwo między dz ieck iem a dz iadkami jes t wysoce p rawdopodobne, 
pozwany nie miał brata oraz gdy segregacja cech wyk lucza o jcostwo dz iadka. 
W podobnych sytuac jach bardziej prob lematyczne jest op in iowanie wykluczają
ce. Brak wspó lnych cech dziecka z dz iadkami nie wyklucza bow iem możl iwośc i 
b io logicznego o jcostwa ich syna ze wzg lędu na to, że o jcem pozwanego m o ż e 
być inny mężczyzna niż dziadek. Za tem nawet w najprostszych sp rawach gdzie 
fenotyp rodzica jes t rekonstruowany, należy uwzględnić różne możl iwośc i 
dziedziczenia wspó lnych alleli. 

W o m a w i a n y m przypadku rekonstrukc ję fenotypu pozwanego przeprowadzi l i 
ś m y na podstawie wyn ików badań DNA trójki jego dzieci ma łżeńsk ich oraz 
dz iecka powódk i . Przedstawi l iśmy jednocześn ie t a k ą anal izę s ta tys tyczną która 
pozwol i ła na weryf ikac ję wszystk ich możl iwych hipotez pochodzenia tych dzieci . 
W t rakcie anal izy wykazal iśmy, że hipoteza w g . której „o jcem 3 dzieci ma łżeń
skich oraz dz iecka powódk i jes t ten sam mężczyzna" jest najbardziej p rawdopo
dobna 99 ,99999% oraz że pozostałe hipotezy są bardzo mało p rawdopodobne 
na podstawie czego mog l iśmy wydać opinię pozwala jącą na rozstrzygnięcie 
p rob lemu o jcos twa pozwanego. 

P o d o b n ą anal izę można przeprowadzić w każdym przypadku kon iecznośc i 
rekonstrukcj i fenotypu rodzica (zarówno ojca jak i matk i ) na podstawie wyn ików 
badań rodzinnych, a na jej podstawie można dokonać oceny czy przeprowadzo
ne badania są wystarcza jące do wydawania opinii w kategor iach odpowiada jące j 
pewnośc i . Jeżel i takiej pewnośc i nie os iągniemy należy oznaczyć doda tkowe 
markery genetyczne zabezp ieczonego mater ia łu dowodowego lub wn ioskować 
o koniecznośc i przebadania dalszych cz łonków rodziny. 
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hipotezy Hi s tanowi podstawę do obl iczenia LR(H i,D3si358) przy czym fenotyp 
pozwanego nie jest znany, w iemy natomiast , że jedynie mężczyzna o fenotypie 
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w tym lokus, powinn iśmy dodatkowo uwzględnić każdy inny możl iwy fenotyp ojca 
oraz prawdopodob ieńs two odziedziczenia allelu przez któreś z dzieci . Dla 
uproszczenia nasze rozważania przeprowadzimy jednak przy założeniu braku 
mutacj i , choc iaż osta teczne wzory użyte w obl iczeniach uwzg lędn ia ją t a k ą 
możl iwość. 

Układy dzieci D 1 , D2, D3 i D4 są zde terminowane fenotypami rodziców. Przy 
obl iczaniu P IA / IHT ] m a m y więc do czynienia z t rzema losowo spotyka jącymi się 
osobami Ż, O, P (o fenotypach 1 4 - 1 7 , 1 5 - 1 8 i 1 4 - 1 8 ) z p rawdopodob ieńs twem 
v(14,17)v(15,18)v(14,18) , gdzie v oznacza częstość fenotypu ( f1 - f2 ) oraz 
z cz te rema osobami , które otrzymały swoje geny od odpowiedn ich rodziców 
z p rawdopodob ieńs twem 1/4 każde. Na tej podstawie o t rzymujemy: 
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Błąd z bezduszności lekarskiej 

Medical malpractice due do physiciarTs soullessness 

Z Katedry Medycyny Sądowej CM UJ w Krakowie. 
Kierownik: prof. dr hab. B. Tu rowska 

Przedstawiono przypadek zgonu psychicznie chorego 59-letniego mężczyzny 
zaniedbanego, toczonego zażyciowo przez larwy owadów. Chory parokrotnie badany 
przez lekarzy specjalistów przez żadnego z nich nie został zakwalifikowany, z uwagi na 
swój stan ogólny i miejscowy do leczenia szpitalnego. Obrona oskarżonych lekarzy 
dowodziła, iż w niniejszym przypadku nie dopuszczono się błędu diagnostycznego gdyż 
nic nie wskazywało na stan chorego mogący zagrażać jego życiu. W opiniach 
podkreśliliśmy nie tylko popełnienie błędu diagnostycznego i leczniczego ale także 
nieludzkie postępowanie lekarzy z krańcowo zaniedbanym pacjentem. 

The fatal case of a mentaly diabled 59 year old man.found in a field,neglected and vitaly 
infested with worms is presented. The diseased was a examined by physicians of 
emergency service as well as in hospital and they refused to admit him arguing that 
„there were no medical indications for stationary treatment". On the third day the patient 
died outside the hospital due to dehydratation.ln our opinions we assumed not only 
a medical - diagnostic error but we also placed an emphasis on the soullesness 
malpractice of medical staff in relations to an extremly neglected patient. 

Słowa kluczowe: błąd lekarski, błąd decyzyjny. 
Key words: medical malpractice, resoMng error. 

Błąd medyczny i jego kategor ie zostały dość dokładnie zdef in iowane na 
przestrzeni lat i op in iowanie interdyscypl inarne w tych sprawach s tanowi 
codz ienność w praktyce sądowo lekarskiej ( 1 , 2, 3) .Niesłychanie rzadko j ednak 
w praktyce krakowskie j Katedry spotykamy się z przypadkami błędu decyzyjnego 
(zarówno d iagnostycznego jak i terapeutycznego) wyn ika jącego z działania 
wb rew pods tawowym zasadom etyki i deontologi i lekarskiej , wręcz nie ludzkiego 
pot raktowania pacjenta przez lekarzy z którymi miał on kontakt. 

Taki właśnie przypadek miel iśmy ostatnio okazję op in iować a następnie 
uczestniczyć w rozprawach przeciwko oskarżonym lekarzom. 


