266 E. Rzepecka-Wozniak, B. Prochnicka Nr3

- 4. Cotran R., Kumar V., Robbins S.: Pathologic basis of disease (Cellular injury
and cellular death; The Heart), 1994 Saunders fifth edition, 17-20, 528-540. - 5.
Cummings M., Winterford C, Walker N.: Apoptosis. Histology for pathologist,
second edition, 1997 Lippincott-Raven, 3-21. - 6. Gottlieb R., Burleson K,
Kloner R., Babio B., Engler R.: Reperfusion injury induces apoptosis in rabbit
cardiomyocytes, J. Clin.Invest., 1994, 94, 1621-1628. - 7. Hansen S.A., Rossen
K.: Evaluation of cardiac troponin | immunoreaction in autopsy hearts: a possible
marker of early myocardial infarction, For. Sc. Intern., 1999, 99, 189-196. - 8.
Hu B.J., Chen Y.C., Zhu J.Z.: Immunohistochemical study of fibronectin for
postmortem diagnosis of early myocardial infarction, 1996, 78, 209-217. - 9. Itoh
G., Tamura J., Suzuki M., Suzuki Y., lkeda H., Koike M., Nomura M., Jie T., Ito
K.: DNA fragmentation of human infarcted myocardial cells demonstrated by the
nick end labeling method and DNA agarose gel electrophoresis, Am. J. Pathol.,
1995, 146(6), 1325-1331. - 10. Kajstura J., Cheng W., Reiss K., Clark W.A.,
Sonnenblick E.H., Krajewski S., Reed J.C., Olivetti G, Anversa P: Apoptotic and
necrotic myocyte celi death are independent contributing variables of infarct size
in rats, Lab. Invest., 1996, 74(1), 86-107.

11. Kerr J.F.R., Wyllie A.H., Currie A.R.: Apoptosis. A basie biological phe-
nomenon with wide-ranging implications in tissue kinetics, Brd Cancer, 1972, 26,
239-257. - 12. Marek Z.: Diagnostyka morfologiczna i biochemiczna w nagtych
zgonach wiencowych i w ostrej niewydolnosci miesnia sercowego, Rozprawa
habilitacyjna, Krakéw, 1967 - 13. Saraste A., Pulkki K., Kallajoki M., Henriksen
K., Parvinen M., Voipio-Pulkki L.M.: Apoptosis in human acute myocardial
infarction, Circ, 1997, 95(2), 320-323. - 14. Vargas S.0O., Sampson B.A,,
Schoen F.J.: Pathologic detection of early myocardial infarction: a critical review
of the evolution and usefulness of modern techniques, Modern Pathol., 1999,
12(6), 635-645. - 15. Venoit J.P., Gattinger D.A., Fliss H.: Early apoptosis in
human myocardial infarction, Human Pathol., 1997, 28(4), 485-492. - 16.
Virnami R., Atkinson J.D., Fenoglio J.J.: Cardiovascular Pathology (Myocardial
ischemia and infarction: anatomie and biochemical substrates for ischemic celi
death and ventricular arrhythmias), 1991 Saunders, 61-98.

Adres pierwszego autora:

Katedra Medycyny Sadowej CM UJ
31-531 Krakow

ul. Grzegorzecka 16

ARCH. MED. SAD. KRYM., 2000, L, 267-276

Piotr Koziot, Andrzej Krajka

Analiza statystyczna wynikow badan
genetycznych przy ustalaniu ojcostwa
w przypadku rekonstrukcji fenotypu pozwanego

Genetic data analysis of paternity in cases requiring
phenotype reconstruction

Z Katedry i Zaktadu Medycyny Sadowej AM w Lublinie

Kierownik: prof. dr hab. R. Madro

Z Instytutu Matematyki Uniwersytetu M. Curie-Sktodowskiej w Lublinie
Kierownik: prof. dr hab. Z. Rychlik

W pracy zaproponowano obliczenia biostatystyczne przydatne do oceny wynikéw badan
polimorfizmu DNA woéwczas, gdy fenotyp pozwanego o ojcostwo mezczyzny jest
rekonstruowany na podstawie wynikéw badan rodzinnych. W sprawie alimentacyjnej,
w ktérej pozwany mezczyzna juz nie zyl, jego fenotyp ustalono w oparciu o badania zony
i trojki dzieci z tego matzenstwa. Nastepnie przeprowadzono analize statystycznag
hipotezy, ze ten sam mezczyzna jest ojcem dziecka powodki oraz dzieci urodzonych
w zwigzku matzenskim. Wyniki oznaczen 13 uktadéw DNA (4 VNTR i 9 STR) byly
wystarczajgce do potwierdzenia tej hipotezy oraz wykazania, ze prawdopodobienstwo
jego ojcostwa w odniesieniu do dziecka powddki wynosi > 99.9999%.

The paper presents a biostatistical analysis useful for evaluating the results of DNA
polymorphism examinations when the defendanfs phenotype is reconstructed on the
basis of the results of family tests. In the alimony case, in which the defendant was
already dead, his phenotype was determined basing on the tests of his wife and their 3
children. Then a hypothesis stating that the same man was the father of the plaintiffs
child and the legitimate children was statistically analysed. The findings of the
determinations of 13 DNA systems (4 VNTR and 9 STR) were sufficient to confirm this
hypothesis and show that his paternity probability regarding the plaintiffs child was
>99.9999%.

Stowa kluczowe: obliczenia biostatyczne, dochodzenie ojcostwa,
STR, VNTR.
Key words: biostatistical analysis, paternity test, STR, VNTR.
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WSTEP

Zastosowanie polimorfizmu DNA w badaniach genetycznych przy ustalaniu
pokrewienstwa (dochodzenie ojcostwa, testy imigracyjne) stworzyto bardzo
wysokg ,szanse wykluczenia" oraz mozliwo$¢ wypowiadania sie¢ w kategoriach
uprawdopodobniajgcych ojcostwo, macierzynstwo, pokrewienstwo (4, 7, 9, 11).
W sprawach ,o ustalanie ojcostwa" ekspertyza DNA odgrywa szczegdlng role
z uwagi na fakt, ze jest to najbardziej obiektywny dowdéd, pozwalajgcy sagdom na
uznanie biologicznego ojcostwa pozwanego lub wykluczenie.

Wartos¢ ekspertyzy DNA zalezy od ilosci oznaczonych lokus oraz przydatno-
$ci poszczegdlnych markeréw do badan genetycznych (2, 3, 8). Przy ustalonym
zakresie badan uzyskuje sie w réznych sprawach roézny stopien pewnosci
wnioskowania o ojcostwie pozwanego. Specyfike polskiego ustawodawstwa
rodzinnego, ktéra praktycznie uniemozliwia ,pluorum concubinatum" sprawia, ze
koniecznym jest wykazanie bardzo wysokiego poziomu pewnos$ci ojcostwo.
Powszechnie uznanym kryterium oceniajgcym warto$s¢ przeprowadzonych badan
genetycznych sg obliczenia prawdopodobienstwa ojcostwa (1, 2, 5, 14, 15).
Zgodnie z ustaleniami Komisji Hemogenetyki Sgdowej PTMSiK z 1998 roku do
potwierdzenia ojcostwa w oparciu o badania DNA wymaga sie obecnie
wykazania prawdopodobienstwa ojcostwa > 99,999%.

Gdy znane sa fenotypy matki, dziecka i pozwanego, obliczenie prawdopodo-
bienstwa ojcostwa nie nastrecza wiekszych probleméw. Natomiast w sytuacji,
gdy nie mozemy ustali¢ fenotypu matki (osoba nie zyje lub nie znane jest miejsce
jej pobytu) lub gdy z podobnych przyczyn nieznany jest fenotyp pozwanego -
ustalamy je w oparciu o badania krewnych, a wykonanie analizy statystycznej
komplikuje sie. Szczegdlnie trudna sytuacja powstaje wowczas, gdy zrekonstru-
owany fenotyp pozwanego zawiera szereg alternatywnych mozliwosci.

Celem pracy byta ocena probabilistyczna wynikéw badan w sprawie alimenta-
cyjnej w sytuacji, gdy fenotyp pozwanego ustalony zostat w oparciu o badania
jego dzieci urodzonych w zwigzku matzenskim oraz ich matki.

MATERIAL | METODY

Zgodnie ze zleceniem Sadu Rejonowego w R. w sprawie alimentacyjnej 1233/99
Zaktad Medycyny Sadowej AM w Lublinie wykonat badania genetyczne materiatu
(krwi), pobranego od : 1/ rodziny pozwanego tj. cérki (D1), dwéch synéw (D2.D3) oraz
zony (Z) matki dzieci D1, D2 i D3, 21 powddki (P) ijej dziecka (D4).

Z probek krwi wyizolowano DNA technikg organiczng a nastepnie wykonano
badania polimorfizmu 4 uktadéw RFLP(VNTR): D4S139, D5S110, D7S21,
D11S12 oraz 9 uktadow STR:

FGA, TPOX, D8S1179, VWA, Penta E, D18S51, D21S11, THO01 ,D3S1358.

Uktady RFLP oznaczano metodg hybrydyzacji fragmentow restrykcyjnych
(uzyskanych po trawieniu enzymem Hinf |I) z komercyjnymi sondami molekular-
nymi oraz z uzyciem chemiluminescencyjnej techniki detekcji (9, 10). Fenotypo-
wanie wykonano w oparciu o pomiar wielkosci fragmentéw restrykcyjnych
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a grupowanie alleli zgodnie z =zakresem wielkosci (+2.4% pz) przyjetym
w laboratorium genetycznym Zaktadu Medycyny Sagdowej AM w Lublinie.
Czestosci alleli ustalane zostaly zgodnie z metoda ,floating bin" w oparciu
o znane fenotypy nie spokrewnionych oséb, oznaczane w Zaktadzie w latach
1993-1999 (10).

Uktady STR oznaczano technikg PCR z uzyciem zestawdw PowerPlex 2.1
Fluorescent STR firmy Promega. Produkty multipleksowej amplifikacji rozdziela-
no na zelach denaturujagcych PAA, detekcje fragmentéw wykonano przy uzyciu
skanera laserowego FMBIO Il firmy Hitaschi. Fenotypy odczytywano poréwnujac
fragmenty z drabing alleli oraz w oparciu o pomiar wielkosci w obecnosci
wewnetrznego markera CXR 40-600. Czestosci alleli 9 uktadéw STR pochodzity
z bazy danych Zaktadu Medycyny Sadowej AM w Lublinie, ktérg ustalono
w oparciu o badania 370 nie spokrewnionych osoéb.

Obliczenia prawdopodobieAstwa ojcostwa wykonano w oparciu o wzdér Bay-

es'a przy zatozeniu ,a'priori"=0.5 wg. wtasnego programu (,Father II" - A.Krajka,
P. Koziot)
Zatozenia i sposdb przeprowadzenia analizy statystycznej alternatywnych

hipotez odnosnie ojcostwa pozwanego w stosunku do czwdrki badanych dzieci
przedstawiono w tej pracy. W dostepnym piSsmiennictwie nie znaleziono
przyktadéw statystycznej analizy badan genetycznych w tego typu sprawach.

WYNIKI | DYSKUSJA

Wyniki fenotypowania 4 uktadéw VNTR oraz 9 uktadéow STR zony pozwane-
go, trojki dzieci z matzenstwa oraz powoddki wraz z dzieckiem przedstawiono
w tabeli I.

W oparciu o segregacje alleli miedzy zong pozwanego a trojka jej dzieci
w obrebie 8 z 13 przebadanych uktadéw (D4S139, D5S110, D7S21, Penta E,
D18S51, D21S11, THO1 i D3S1358) ustalono taki zestaw alleli ktérych obecnos$¢
u mezczyzny pozwalataby na uznanie go za biologicznego ojca dzieci D1, D2,
D3. Natomiast w przypadku uktadéw TPOX, D8S1179 oraz VWA mozliwe byly
dwa alternatywne fenotypy pozwanego, ,pasujace" zaréwno do dzieci matzen-
skich jak i do dziecka powddki. W zwigzku z tym nalezato zatozy¢, ze pozwany
posiadat fenotyp homozygotyczny w uktadzie TPOX (8-8) i D8S1179 (11-11)
albo heterozygotyczy TPOX (8-?) i D8S1179 (11-?) co generuje rézne wartosci
prawdopodobienstwa ojcostwa. W tabeli | zaznaczono wiec dwie, skrajne jego
wartosci. W obliczeniach warto$sci Pl pominieto uktady D12S11 i FGA.
W uktadzie D12S11 nie ma bowiem wspdlnego allelu miedzy dzieckiem powaddki
i dzieémi z matzenstwa, a w ukladzie FGA istnieje mozliwo$¢ wystapienia
u pozwanego dwoch fenotypow (23-25 lub 22-25), przy czym przyjecie ze pozwany
miat fenotyp 22-25 prowadzi do wykluczenia ojcostwa lub $wiadczy o pojawieniu sie
mutacji. W oparciu o tak zrekonstruowany fenotyp pozwanego dla 11 uktadéw DNA
obliczono dwie skrajne wartosci Pl. Wynosity odpowiednio 5.7x10° oraz 2.2x10’
i wobu przypadkach odpowiadaty bardzo wysokiemu prawdopodobienstwu ojcostwa
pozwanego (>99.9999%)w stosunku do dziecka (D4) powodki.
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1 Tabela Ill. Prawdopodobienstwa hipotez odnos$nie ojcostwa dzieci matzenskich
P[H,|V]= 1 i dziecka powddki.
T e——— Table 1lI. Probabilities of paternity hypotheses in the cases of legitimate children
LR (H ) and the plaintiffs child.
gdzie, iloraz najwigkszej wiarygodnosci hipotezy 1 wynosi:
Prawdopodobienstwo hipotez Hi...H,, w stosunku do
PV |H lP[H ] pozostatych hipotez rozpatrywanych tgcznie
LR (H 1) = 15 o . Probability of H,...H,, hypotheses in relation to other
Z PIV |H ;]P[H ;] Hipotezy hypotheses considered together
i=2 Hypotheses Wersja (A) Wersja (B)
Version(A) Version(B)
a P[Hj] oznacza prawdopodobienstwo zaistnienia hipotezy Hi, 1<i<15, (jest to tak Hi 0.9999793689595 0.9999985263260
zwane prawdopodobienstwo a'priori), natomiast P[V|H|] oznacza prawdopodo- H, 0.0000002267343 0.0000031742712
biefstwo otrzymania wynikéw V przy zatozeniu stusznosci hipotezy Hj, 1< i<15. H, 0.0000203981194 0.0002854979642
Zazwyczaj przyjmuje sie, ze prawdopodobienstwa a'priori s3g jednakowe. H. 0.0000000000691 0.0000000009670
Jednak przy rozwazaniu 15 hipotez i obliczaniu PIHAN/] mozemy zatozyé, ze albo H, 0.0000000000373 0.0000000005225
wszystkie 15 hipotez jestjednakowo prawdopodobnych albo ze hipoteza HT i jej H. 0.0000000044536 0.0000000623510
zaprzeczenie sg jednakowo prawdopodobne (a w obrebie tego zaprzeczenia H, 0.0000000000042 0.0000000000582
jednakowo prawdopodobnych jest 14 sktadowych hipotez). Dalsze obliczenia H. 0.0000000000000 0.0000000000002
mozemy zatem wykonaé¢ w dwéch wersjach A i B. H, 0.0000000000000 0.0000000000000
W wersji (A) przyjmujemy, ze hipoteza Hi i kazda ze sktadowych zaprzecze- H10 0.0000000000002 0.0000000000023
nia tej hipotezy(H,....Hifi) jest jednakowo prawdopodobna, wtedy: Hu 0.0000000000000 0.0000000000000
1 Hi, 0.0000000000000 0.0000000000002
P[H,;,]=—I15i515, H13 0.0000000000000 0.0000000000000
H14 0.0000000016224 0.0000000227140
a zaletg tej wersji jest fakt Ze otrzymane prawdopodobienstwa sumujg sie do 1 His 0.0000000000000 0.0000000000000
i spetniony jest Il postulat Bayes'a, ponadto takie podejscie do obliczen zaleca
Hummel (6).
W wersji (B) zaktadamy, ze przy rozwazaniu hipotezy mozemy przyjac, ze 14-17 (15-1 8) 14-18
jest ona rownie prawdopodobna jak wszystkie hipotezy przeciwne razem tzn.
prawdopodobienstwo Hj wynosi 1/2 a prawdopodobienstwo wszystkich hipotez
przeciwstawnych H,uH,u...uH,, wynosi réwniez 1/2, wtedy: & @
P[H,]=—,PIII,]= l 2 sis515,
2 28
W tabeli lll przedstawiamy wyniki obliczen prawdopodobienstwa dla wszyst-
kich postawionych hipotez z uwzglednieniem wersji A i B prawdopodobienstwa
a'priori. D2 D3
Pozostaje do wyjasnienia w jaki sposob obliczamy wartos¢ P[V|Hj]. Prawdo- o
podobiefAstwa te oblicza sie w zaleznosci od przyjetej hipotezy i wynikéw badan
uzyskanych dla pojedynczego lokus oraz czestosci alleli odziedziczonych od 14-18 14-18 15=17 14-18

ojca. Dla przyktadu rozwazy¢ mozna jak obliczy¢ te prawdopodobienstwa dla
uktadu D3S1358 przy zatozeniu hipotezy Sytuacje te graficznie przedstawia
rycina 1.

Ryc. 1. Schemat dziedziczenia alleli uktadu D3S1358 w analizowanej sprawie
przy zatozeniu hipotezy Hi (Symbole i fenotypy jak w tabeli I).

Fig. 1. A diagram of allele inheritance of the D3S1358 system in the analysed
case when the Hi hyphotesis is assumed.(Symbols and phenotypes as i
table I).
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Przedstawiony schemat dziedziczenia alleli uktadu D3S1358 przy zatozeniu
hipotezy Hi stanowi podstawe do obliczenia LR(,i,D3si358) przy czym fenotyp
pozwanego nie jest znany, wiemy natomiast, ze jedynie mezczyzna o fenotypie
15-18 moze by¢ ojcem 4 dzieci. Ze wzgledu na to, ze istnieje mozliwo$¢ mutacji
w tym lokus, powinni$my dodatkowo uwzgledni¢ kazdy inny mozliwy fenotyp ojca
oraz prawdopodobienstwo odziedziczenia allelu przez ktéres z dzieci. Dla
uproszczenia nasze rozwazania przeprowadzimy jednak przy zatozeniu braku
mutacji, chociaz ostateczne wzory uzyte w obliczeniach uwzgledniajg takg
mozliwo$é.

Uktady dzieci D1, D2, D3 i D4 sg zdeterminowane fenotypami rodzicéow. Przy
obliczaniu PIA/IHT] mamy wiec do czynienia z trzema losowo spotykajgcymi sie
osobami Z, O, P (o fenotypach 14-17, 15-18 i 14-18) z prawdopodobienstwem
v(14,17)v(15,18)v(14,18), gdzie v oznacza czestos¢ fenotypu (f1-f2) oraz
z czterema osobami, ktére otrzymaly swoje geny od odpowiednich rodzicéw
z prawdopodobieAstwem 1/4 kazde. Na tej podstawie otrzymujemy:

PV

1 N ——
2= (:ﬁr(u.l?)1'(13.18,1\-(.14.1s;.

Podobnie obliczamy pozostate prawdopodobienstwa P[V|H|], 2<i<15 w ukta-
dzie D3S1358 i wstawilismy je do wzoru na LR(Hj,,,si358)- Po wykonaniu
analogicznych obliczen z pozostatymi wuktadami DNA uzyskalismy (przez
przemnozenie poszczego6lnych wartosci LR), ostateczng wartos¢ LR(H)).
Identyczne obliczenia wykonalis$my dla kazdej z hipotez przedstawionych w tabeli
Il a otrzymane wyniki, ktére okreslaty ich prawdopodobienstwo przedstawiliSmy
w tabeli Ill z uwzglednieniem wersji (A) i (B) prawdopodobienstwa a'priori.

Istnieje szereg doniesien o celowos$ci badan genetycznych DNA krewnych nie
zyjgcego rodzica w sprawach sagdowych ,o ustalania ojcostwa" (3, 12, 13).
W oparciu o analize proporcji wspolnych fragmentéw w zakresie polimorfizmu
RFLP (oznaczanego przy uzyciu sond wielo-lokusowych) mozna wykazywaé
pokrewienstwo dziecka powoédki z cztonkami rodziny pozwanego lub jego brak,
przy czym zatozenia matematyczne tych obliczen sg bardzo dyskusyjne (3, 7, 9)
Natomiast wyniki badan pojedynczych lokus (VNTR i STR) dostarczaja
precyzyjnych informacji o tych allelach dziecka ktére sg wspdlne z badang
rodzing oraz o ich czestosciach w populacji, co moze by¢ podstawg do bardziej
precyzyjnej oceny prawdopodobienstwa ojcostwa (1,2, 11, 13).

Rekonstrukcja fenotypu pozwanego w oparciu o badania jego rodziny stwarza
jednak nadal szereg problemoéw. Po pierwsze brak jest ciggtosci dowodowej, ze
allele otrzymane przez dziecko od biologicznego ojca obecne sg w fenotypie
pozwanego, gdyz taka ciggto$¢ =zapewnia jedynie bezposrednie pobranie
materiatu biologicznego od pozwanego. Jezeli pozwany nie zyje i znane jest
miejsce jego pochowku, istnieje mozliwo$é uzupeinienia przerwanej ciggtosci
dowodowej przez pobrania w trakcie ekshumacji fragmentéw tkanek ale
zdegradowane tkanki nie zawsze nadajg sie do badan polimorfizmu DNA. Po
drugie w tego typu ekspertyzach powstaje pytanie ilu krewnych nalezy zbada¢
oraz ile uktadow nalezy oznaczyé, aby uzyska¢ wiarygodny wynik pozwalajgcy na
wykluczenie lub potwierdzenie ojcostwa pozwanego. Stosunkowo prosta wydaje
sie sytuacja jezeli zyja rodzice pozwanego a wyniki badah genetycznych
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pobranego od nich materiatu wykazg obecnos¢ wspodlnych alleli u nich i dziecka.
Potwierdzenie ojcostwa pozwanego wydaje sie wowczas uzasadnione gdy
pokrewienstwo miedzy dzieckiem a dziadkami jest wysoce prawdopodobne,
pozwany nie miat brata oraz gdy segregacja cech wyklucza ojcostwo dziadka.
W podobnych sytuacjach bardziej problematyczne jest opiniowanie wykluczajg-
ce. Brak wspoélnych cech dziecka z dziadkami nie wyklucza bowiem mozliwosci
biologicznego ojcostwa ich syna ze wzgledu na to, ze ojcem pozwanego moze
byé¢ inny mezczyzna niz dziadek. Zatem nawet w najprostszych sprawach gdzie
fenotyp rodzica jest rekonstruowany, nalezy uwzgledni¢ rézne mozliwosci
dziedziczenia wspdlnych alleli.

W omawianym przypadku rekonstrukcje fenotypu pozwanego przeprowadzili-
$§my na podstawie wynikow badan DNA trojki jego dzieci matzenskich oraz
dziecka powddki. PrzedstawiliSmy jednoczes$nie takg analize statystyczng ktéra
pozwolita na weryfikacje wszystkich mozliwych hipotez pochodzenia tych dzieci.
W trakcie analizy wykazalismy, ze hipoteza wg. ktérej ,ojcem 3 dzieci matzen-
skich oraz dziecka powddki jest ten sam mezczyzna" jest najbardziej prawdopo-
dobna 99,99999% oraz ze pozostate hipotezy sg bardzo mato prawdopodobne
na podstawie czego mogliSmy wydaé¢ opinie pozwalajgcg na rozstrzygniecie
problemu ojcostwa pozwanego.

Podobng analize mozna przeprowadzi¢ w kazdym przypadku koniecznosci
rekonstrukcji fenotypu rodzica (zaréwno ojca jak i matki) na podstawie wynikow
badan rodzinnych, a na jej podstawie mozna dokona¢ oceny czy przeprowadzo-
ne badania sg wystarczajgce do wydawania opinii w kategoriach odpowiadajacej
pewnosci. Jezeli takiej pewnos$ci nie osiggniemy nalezy oznaczy¢ dodatkowe
markery genetyczne zabezpieczonego materialu dowodowego lub wnioskowa¢é
o koniecznosci przebadania dalszych cztonkéw rodziny.
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Btad z bezdusznosci lekarskiej

Medical malpractice due do physiciarTs soullessness

Z Katedry Medycyny Sadowej CM UJ w Krakowie.
Kierownik: prof. dr hab. B. Turowska

Przedstawiono przypadek zgonu psychicznie chorego 59-letniego mezczyzny
zaniedbanego, toczonego zazyciowo przez larwy owadow. Chory parokrotnie badany
przez lekarzy specjalistow przez zadnego z nich nie zostat zakwalifikowany, z uwagi na
swoéj stan ogolny i miejscowy do leczenia szpitalnego. Obrona oskarzonych lekarzy
dowodzita, iz w niniejszym przypadku nie dopuszczono sie btedu diagnostycznego gdyz
nic nie wskazywato na stan chorego mogacy zagraza¢ jego zyciu. W opiniach
podkreslilismy nie tylko popetnienie btedu diagnostycznego i leczniczego ale takze
nieludzkie postepowanie lekarzy z krancowo zaniedbanym pacjentem.

The fatal case of a mentaly diabled 59 year old man.found in a field,neglected and vitaly
infested with worms is presented. The diseased was a examined by physicians of
emergency service as well as in hospital and they refused to admit him arguing that
,there were no medical indications for stationary treatment". On the third day the patient
died outside the hospital due to dehydratation.In our opinions we assumed not only
a medical - diagnostic error but we also placed an emphasis on the soullesness
malpractice of medical staff in relations to an extremly neglected patient.

Stowa kluczowe: btad lekarski, btgd decyzyjny.
Key words: medical malpractice, resoMng error.

Btgd medyczny i jego kategorie zostaly dos$¢ doktadnie zdefiniowane na
przestrzeni lat i opiniowanie interdyscyplinarne w tych sprawach stanowi
codziennos$¢ w praktyce sgdowo lekarskiej (1, 2, 3).Niestychanie rzadko jednak
w praktyce krakowskiej Katedry spotykamy sie z przypadkami btedu decyzyjnego
(zaréwno diagnostycznego jak i terapeutycznego) wynikajagcego z dziatania
wbrew podstawowym zasadom etyki i deontologii lekarskiej, wrecz nieludzkiego
potraktowania pacjenta przez lekarzy z ktérymi miat on kontakt.

Taki wtasnie przypadek mieliSmy ostatnio okazje opiniowa¢ a nastepnie
uczestniczy¢ w rozprawach przeciwko oskarzonym lekarzom.



