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Badanie systeméw STR: D13S317, D7S820 i D16S539 wykonano izolujgc DNA z 298
prébek krwi. Amplifikacje prowadzono przy zastosowaniu zestawu Silver STR™ Multiplex
firmy Promega. W locus D13S317 wykazano w badanej populacji 8 alleli (najczestszy
11), w locus D7S820 - 9 alleli (najczestszy 10) a w locus D16S539 - 6 alleli (najczesciej
wystepujacy allel 12). Obliczone parametry ME, DP, PE, PM, PIC i HE wskazujg na duzg
praktyczng przydatno$¢ 3 badanych systeméw w medycynie sgdowe

DNA was isolated from 298 blood samples of unrelated individuals of the Southern Polish
population. Using the commercialed Silver STR™ Multiplex - Promega kit the amplification
was performed. The most frequent allele of the D13S317 was 11, of the D7S820 was 10
and of the D16S539 locus - allele 12. Statistical parameters ME, DP, PE, PM, PIC and HE
showed that the examined STR systems are useful in forensic medicine.

Stowa kluczowe: PCR, STR: D13S317, D7S820, D16S539,
czestosc alleli.
Key words: PCR, STR: D13S317, D7S820, D16S539, allele
frequencies.

Truizmem byloby pisa¢, ze warunkiem koniecznym przy wprowadzaniu do
praktyki sgdowo-lekarskiej nowych systemdéw genetycznie uwarunkowanych jest
nie tylko sprawdzenie stosowanej metody lecz réwniez opracowanie uzyskanych
wynikéw badan w zakresie czestosci wystepowania poszczegdélnych alleli
w danej populacji.

W niniejszym doniesieniu przedktadamy wyniki dotyczace 3 STR systemow tj.
D13S317, D7S820 i D16S539.
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MATERIAL | METODYKA

Badaniami objeto 298 probek krwi, pochodzgcych od oséb dorostych, zgta-
szajacych sie do Katedry Medycyny Sadowej w Krakowie z rejonu Polski
Potudniowej, w sprawach o dochodzenie spornego ojcostwa. Byty to osoby nie
spokrewnione, obojga ptci.

Po wyizolowaniu DNA metodg nie enzymatyczng (4) przeprowadzono dla
badanych systeméw jednoczesng amplifikacje uzywajac zestawu Silver STR™
Multiplex firmy Promega. Produkty amplifikacji rozdzielano na 6% zelach
poliakrylamidowych stosujagc aparat S.A.32 firmy BRL. Do detekcji alleli
stosowano metode srebrzenia.

Uzyskane wyniki poddano analizie statystycznej (1, 2, 3, 5).

Homogenno$¢ populacji byta testowana przy uzyciu komputerowego progra-
mu opracowanego przez G. Carmody (Carleton University, Ottawa, Canada).
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gotycznosci (HE) w badanej populacji wynoszg dla uktadu D13S317 - 0,7785,
D7S820 - 0,8188 a dla D16S539 - 0,7785. Teoretyczne wartosci oczekiwanych
heterozygot dla badanych ukiadéw sg odpowiednio 0,7628 - 0,8066 - 0,7628.
Uzyskane wyniki obliczen statystycznych $wiadczg wiec o tym, ze badana
populacja stanowi prébe losowg a metody sg prawidtiowo stosowane.

Tabela V zawiera informacje dotyczace niektdrych parametréow statystycznych
o przydatnosci badanych systeméw STR w medycynie sgdowej a mianowicie:
szanse wykluczenia ojcostwa (ME), wspdiczynnik dyskryminacji (DP), site
wykluczenia ojcostwa (PE), prawdopodobieAstwo przypadkowej zgodnosci (PM)
oraz zawarto$¢ informacji genetycznej (PIC). Wartosci tych obliczeh wskazuja na
duzg przydatno$s¢ 3 badanych wysoce polimorficznych systeméw w badaniach
genetycznych przy rozwigzywaniu réznych probleméw w medycynie sgdowej.

Tabela Il. Czestosci fenotypowe w systemie D13S317.

WYNIKI | OMOWIENIE

W tabelach IV przedstawiono czestosci wystepowania alleli dla 3 badanych
systemow oraz fenotypy analizowanych loci dla ludnosci zamieszkujgcej region

Polski Potudniowej .

przy obliczeniach pojedynczych loci ani tez przy ich kombinacji.

Tabela I. Czestos$c¢ alleli w systemie :

Polski Potudniowej.

Odchylenia od prawa Hardy-Weinberga nie stwierdzono ani

D138317, D7S820 i D16S539 w populacji

Table 1. Allele frequency distribution for systems D13S317, D7S820 and
D16S539 in the Southern Polish population.
Allele D138317 D7S820 D16S539
N Czestos¢ N Czestos¢ N Czestos¢
Frequency Frequency Frequency

6 1 0,003 _
7 - 7 0,023 B -
8 40 0,734 46 0,154 -
9 28 0,094 40 0,134 30 0,101
10 8 0,027 89 0299 28 0,094
11 104 0,349 63 0,211 91 0,305
12 74 0,248 36 0,121 92 0,309
13 26 0,087 15 0,050 51 0,171
14 17 0,057 1 0,003 6 0,020
15 1 0,003 - -

W locus D13S317 najczesciej wystepujacymi allelami sg 11

(34,9%) i 12

((24,8%), w locus D7S820 najczestszymi allelami sg 10 (29,9%) i 11 (21,1%)
a w locus D16S539 allel 12 (30.9%) i 11

(30,5%). Obliczone wartos$ci heterozy-

Table Il. Phenotype freguency distribution for system D13S317.
Fenotyp N Czestos¢
Phenotype Frequency
8/8 4 0,027
8/9 3 0,020
8/10 2 0,013
8/11 14 0,094
8/12 8 0,054
8/13 3 0,020
8/14 2 0,013
9/9 1 0,007
9/10 1 0,007
9/11 10 0,067
9/12 8 0,054
9/13 2 0,013
9/14 2 0.013
10/11 2 0,013
10/12 2 0,013
10/14 1 0,007
11/11 18 0,121
11/12 26 0,175
11/13 9 0,060
11/14 7 0,047
12/12 9 0,060
12/13 9 0.060
12/14 3 0,020
13/13 1 0,007
13/14 1 0.007
14/15 1 0,007
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Tabela Ill. Czestosci fenotypowe w systemie D7S820.

Table

Tabela IV. Czestosci fenotypowe w systemie D16S539.

B. Turowska i inni

Ill. Fhenotype frequency distribution for system D7S820.

Fenotyp N Czestosé
Phenotype Frequency
6/7 1 0,007
7/8 1 0,007
7/10 4 0,027
7/11 1 0,007
8/9 3 0,020
8/10 18 0,121
8/11 12 0,081
8/12 8 0,054
8/13 4 0,027
9/9 7 0,047
9/10 12 0,081
9/11 7 0,047
9/12 4 0,027
10/10 11 0,074
10/11 16 0,107
10/12 12 0,081
10/13 5 0,034
11/11 8 0,054
11/12 7 0,047
11/13 3 0,020
11/14 1 0,007
12/12 1 0,007
12/13 3 0,020
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Cigg dalszy tabeli IV.

11/11 11 0,074
11/12 33 0,221
11/13 18 0,121
11/14 2 0,013
12/12 13 0,087
12/13 16 0,107
12/14 1 0,007
13/13 5 0,034

Tabela V.

w medycynie sagdowej.

D13S317 in forensic medicine.

Parametry przydatnosci systeméw D16S539, D7S820 i D13S317

Table V. Statistical parameters of the usefulness of D16S539, D7S820 and

SYSTEM ME DP PE PM PIC
D16S539 0,5003 0,9063 0,5900 0,3466 0,7253
D7S8820 0,5663 0,9362 0,6572 0,3548 0,7802
D13S317 0,5314 0,9206 0,6181 0,3521 0,7480
tACZNIE 0,898445 0,999525 0,946325 0,726862
TOTAL

Table IV. Phenotype frequency distribution for system D16S539.
Fenotyp N Czestos¢
Phenotype Frequency
9/9 3 0,020
9/10 4 0,027
9/11 4 0,027
9/12 12 0,081
9/13 3 0,020
9/14 1 0,007
10/10 1 0,007
10/11 12 0,081
10/12 4 0,027
10/13 4 0,027
10/14 2 0,013
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Fenotypy i allele trzech wysoce polimorficznych systeméw STR D13S317, D7S820
i D16S539 oznaczono w DNA wyizolowanym z krwi ptynnej, plam krwi i mie$ni.
Amplifikacje prowadzono przy uzyciu komercyjnego zestawu Silver STR™ Multiplex
(Promega). W analizowanych systemach wykazano 24 rézne allele. Nie stwierdzono
odchylen od prawa Hardy-Weinberg. Obliczone parametry statystyczne PD, PIC, MEC,
MEP, PE, Pl oraz HE wskazujg na wysokg przydatnos$¢ trzech analizowanych systemoéw
w medycynie sgdowej.

Phenotypes and alleles of three high polymorphic systems STR: D13S317, D7S820 and
D16S539 were determined in DNA isolated from blood samples (194-220 unrelated
individuals of both sexes), blood stains and muscles. Amplification was performed using
the commercially available Gene Print Silver STR™ [ll Multiplex System (Promega) kit.
Atotal of 24 alleles for all systems could be observed. Distribution of alleles frequencies
indicated no deviation from the Hardy-Weinberg equilibrium. Statistical parameters: PD,
PIC, MEC, MEP, PE, Pl and heterozygosity has shown the usefulness of the D13S317,
D7S820 and D16S539 in forensic practice.

Stowa kluczowe: PCR, STR, analiza populacyjna, multiplex.
Keywords: PCR, STR, multipiex analysis, population study.

Okres$lanie profili genetycznych polimorficznych sekwencji DNA stanowi
rutynowg metode badawczg w wielu dyscyplinach medycznych. Badania te majg
szczego6lne znaczenie w praktyce sadowo-lekarskiej zaréwno w identyfikacji
sladéw biologicznych jak i w dochodzeniu ojcostwa. Powszechnie stosowane
analizy dotyczag krotkich mikrosatelitarnych sekwencji DNA - STR. Metodg PCR
mozna okresli¢ allele pojedynczych loci genowych, a stosujgc zestawy typu
multiplex PCR w czasie jednej reakcji mozliwe jest rownoczesne zamplifikowanie
alleli wiekszej ilosci polimorficznych systeméw. Warunkiem powodzenia tego



